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POSIZIONE ATTUALE   Ricercatrice universitaria a tempo determinato 

 

ISTRUZIONE E FORMAZIONE Gennaio 2018: Dottorato di Ricerca in Medicina Molecolare, “Sapienza” 
Università di Roma. 

Marzo 2017: RNAseq analysis workshop, Bx2M associazione culturale 
Bioinformatica per la Medicina Molecolare, Torino 

Luglio 2014: Laurea Magistrale in Biologia Applicata alla Ricerca 
Biomedica, “Sapienza” Università di Roma. 

Dicembre 2011: Laurea Triennale in Scienze Biologiche, “Sapienza” 
Università di Roma. 
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PROFESSIONALE 

ACCADEMICA 

Agosto 2019 – presente: Ricercatrice a tempo determinato, 
Dipartimento di Scienze Cliniche Applicate e Biotecnologiche, Università 
degli Studi dell’Aquila. 

Febbraio 2018 – Luglio 2019: Assegnista di Ricerca, Dipartimento di 
Medicina Molecolare, “Sapienza” Università di Roma. 

Novembre 2014 - Ottobre 2017 Borsista di Dottorato, Dipartimento di 
Medicina Molecolare, “Sapienza” Università di Roma. 

Febbraio 2013 - Luglio 2014 Tesista (laurea magistrale), Dipartimento di 
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ATTIVITÀ   DIDATTICA   2019-2020: -Laboratorio corso Immunologia e Patologia Generale, CLT 
Biotecnologie; -Corsi seminariali Elementi di Diagnostica Molecolare e 
Tecnologie Avanzate/Banche dati biologiche e loro utilizzo per analisi 
molecolari. 

2021-2021: -Corso Basi Molecolari delle Malattie e Terapia Genica, CLM 
Biotecnologie Molecolari e Cellulari: -Corso Aggiornamenti in Patologia 
Generale, CLM Scienze delle Professioni Sanitarie Tecniche Diagnostiche 

 

ATTIVITÀ SCIENTIFICA Analisi delle basi genetiche ed epigenetiche dei tumori solidi umani 
(carcinoma mammario, carcinoma prostatico, melanoma). In particolare,  

• Analisi dei livelli di metilazione del DNA in geni coinvolti nella 
patogenesi del carcinoma prostatico,  

• Caratterizzazione del profilo molecolare del carcinoma mammario 
maschile positivo e negativo per mutazioni nei geni BRCA1/2 ed  

• Identificazione di nuovi target diagnostici, prognostici e terapeutici 
nel melanoma cutaneo e nel tumore della mammella femminile 
BRCA1/2 negativo. 
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di Scienze Cliniche Applicate e Biotecnologiche. 

2020-presente: Membro della Commissione per l’Orientamento degli 
Studenti, Area delle Biotecnologie, Dipartimento di Scienze Cliniche 
Applicate e Biotecnologiche. 

 

RUOLI EDITORIALI 

AFFERENZA A SOCIETA’ 
SCIENTIFICHE 

• Membro della società italiana di cancerologia (SIC) 

• Membro dell'associazione europea per la ricerca sul cancro (EACR)  
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